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SARRERA:

• Esofagitis eosinofilikoa gaixotasun inflamatorio kronikoa da eta eosinofiloen infiltrazioa esofagoko mukosan eta esofagoaren disfuntzioa dira

ezaugarri nagusiak. Diagnostikorako erabiltzen diren irizpideak horiek izanik, endoskopia egitea beharrezkoa da, esofagoko biopsia bat

lortzeko eta ezaugarriak konfirmatu ahal izateko.

• Ahoa digestio aparatuko lehen atala izanik, ahoko mukosak digestio aparatuan beherago dauden mukosen antza izan dezakeela

hipotetizatu da. Gainera, ahoak eta esofagoak epitelio ezkatatsuaren patologia bera dutela eta biomarkatzaile gisa erabili ahal diren

proteina eta RNA molekula ugari daudela iradoki da.

• Gaixotasunaren berezko gene-adierazpen balioetan oinarritutako biomarkatzaileak tresna baliagarriak dira gaixotasuna aurreikusteko

eta ezagunak dira EoEn ezberdin adierazten diren geneak. Baina, orain arte, analisi horiek EoE gaixoen biopsia laginetan egin izan dira,

endoskopia prozedura beharrezkoa izanik horietan ere.

• Beraz, ikerketa honen helburua geneen adierazpen mailan oinarritzen den EoEren diagnostikorako metodo ez inbaditzailea proposatzea da,

ahoko mukosa laginak erabiliz.

EMAITZAK:

EoE gaixoak Kontrolak
OGFOD1
HEATR3

HOMER1
PLAA

HIPK3
LOC100505782

PLD1
MINA
PLK2

PDZD8
CRYAB

NAV3
CAST

CD9
P2RY1

CLN5
KRT32
EPGN

ABHD4
DCN

FAM43A
ZFC3H1
GRB14

ENC1
ABCG2

SDR9C7
SCIN

CDH26
CAPN3

FAM84B
LINC00346

KCNJ2-AS1
EDAR
CLNK

FAM83E
ICAM4
MPP7
DSG1

KIAA1841
CLDN22

KCNJ2
SLC9A3

RARB
CD200R1

LOC145837
CCL24
CCL26

RNF144A
LOC100507127

PAMR1
SH2D4A

KIAA1609
SCUBE2

NAGPA-AS1
CAPN14
GCNT2

CDKN2AIP
MGC16275

GCET2
MAP3K13

CARD9
LOC153684

CACNB4
GCNT2

SLC2A12
PRR15L

SATB1
LRIG2

-4

EoE patients Ctrls

-2 0 2 4

HIPK3

Ktrl EoE
0

5

10

15

**

A
d

ie
ra

z
p

e
n

 e
rl

a
ti

b
o

a

PRR15L

Ktrl EoE
0

2

4

6

*

A
d

ie
ra

z
p

e
n

 e
rl

a
ti

b
o

a

HIPK3-ren ROC kurba

0 20 40 60 80 100
0

20

40

60

80

100

p=0.0041
AUC=0.73

100% - Espezifikotasuna %

S
e

n
ti

k
o

rt
a

s
u

n
a

 %

PRR15L-ren ROC kurba

0 20 40 60 80 100
0

20

40

60

80

100

p=0.0156
AUC=0.82

100% - Espezifikotasuna %

S
e

n
ti

k
o

rt
a

s
u

n
a

 %

HIPK3 eta PRR15L-ren

ROC kurba konbinatua
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1. Irudia. A) Esofagoko eta B)

ebaluazio-kohorteko aho-mukosako

mRNA adierazpen balio erlatiboen

bero-mapa. Lerroetan geneak eta

zutabeetan giza laginak irudikatu

dira. Karratutxo bakoitzean, ilarako

genearen adierazpen erlatiboa ikus

daiteke. Kolore urdinak eta gorriak

adierazpen-maila baxuago eta

altuagoak adierazten dituzte,

hurrenez hurren. D) Konfirmazio-

kohorteko HIPK3 eta PRR15L

geneen adierazpen balio erlatiboak.

Adierapen balioak GAPDH gene

etxezainarekiko erlatibizatu ziren.

Esangura estatistikoa Student t

testarekin ebatzi zen, *p<0,05 eta

**p<0,01 esan nahi dutelarik. E)

HIPK3 eta PRR15L geneen

bakarkako eta F) haien

konbinazioaren ROC kurbak. ROC

kurbaren puntu bakoitza (zirkulu

beltzak) diagnostiko probaren ebaki

puntu posible bati dagokio, eta

dagokion sentikortasuna (Y ardatza)

eta espezifikotasuna (X ardatza)

jakinarazten dizkigu. AUC: Kurbaren

azpiko area. G) HIPK3 eta PRR15L

gene konbinazioaren diagnostikorako

iragarpen ahalmena. Gris ilunez EoE

gaixoak (EoE) eta zuriz kontrolak

(Ktrl) adierazi dira.

ONDORIOAK:

• HIPK3 eta PRR15L geneen mRNA adierazpen balioetan oinarrituta garatu dugun irargapen-ereduak

%90eko sentikortasuna eta %70eko espezifikotasuna du, eta modelo honetaz baliatuz EoE gaixo aktiboak

eta kontrolak bereizteko gai izan gara, %80ko asmatze tasarekin.

• Emaitzak kontuan izanik, ahoko mukosetako mRNA adierazpen balioak EoEren diagnostiko ez

inbaditzailerako biomarkatzaile egokiak izan daitezkeela uste dugu.
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